
[bookmark: OLE_LINK10][bookmark: OLE_LINK9]
遗传性肿瘤基因检测

	[bookmark: OLE_LINK12][bookmark: OLE_LINK11]送检科室：                 送检医生：           样本采集日期：      年   月   日 日     	Comment by AutoBVT: 送检科室从 YJ_YW0000表的YJKSBH字段的科室名称	Comment by AutoBVT: 送检医生采用敲空格弹BDE选择框	Comment by AutoBVT: 样本采集日期使用日期控件，默认为当天日期

	受检人信息	

	姓名：             性别：      年龄：             门诊号:            	Comment by AutoBVT: 门诊号显示为挂号号
临床诊断：                       其他疾病史：                          	Comment by AutoBVT: 临床诊断显示为西医和中医诊断两者之和	Comment by AutoBVT: 显示为过敏史
家族癌症史：                        	Comment by AutoBVT: 显示为既往史

	检测内容

	
DX0511 遗传性肿瘤男性套餐(15种)             	Comment by AutoBVT: 显示YJ_YW0000表中ZLXMID字段（诊疗项目ID）	Comment by AutoBVT: 显示YJ_YW0000表中ZLXMJC字段（诊疗项目简称）
DX0510 遗传性肿瘤女性套餐(16种)


	[bookmark: _Hlk384923562]申请人知情同意书

	1.本方法采用目标区域捕获结合二代高通量测序技术，对检测者相关基因外显子及其邻近±10bp 内含子区变异（包括点突变， 20bp 以内的缺失插入突变）进行分析，但此方法不适于检测基因组特殊结构变异（例如倒位、易位等），以及位于基因调节区或深度内含子区的突变。由于部分基因存在高重复低复杂度区域或假基因区域，导致在检测中未能完全覆盖其所有外显子区，其中包括：CHEK2基因15号外显子，STK11基因1号外显子区域。
2.本方法应用的 DNA 源自受检者血液或其它体细胞，非源自生殖细胞，不能排除嵌合现象所致的解读偏差。
3.由于不可抗拒因素导致样本不合格，受检者需配合再次取样，但不重复收取费用。
4.进行 DNA 序列分析是为了说明某种肿瘤的发病原因、评估遗传风险或患病风险。 肿瘤的发病除与遗传因素有关外，也存在环境、感染等其他因素，如未检出特定基因的致病突变位点（即阴性结果）并不能排除个体患某种肿瘤的可能性。
5.本检测技术及相关仪器并非常规临床检测项目，目前主要用于辅助临床诊断或科研等相关目的，本检测结果仅供临床参考，不代表临床诊断意见，需经临床医师结合各方面情况综合判断。
6.在检测过程中及知晓检测结果后，受检者可能会出现不同程度的精神压力和心理负担，对此本医院不承担任何责任。

	申请人申明

	我承诺申请单中提供的资料真实、完整，确定已认真阅读并完全了解上述《申请人知情同意书》中全部内容，完全理解本检测的性质、预期目的、检测风险。我与医生就关注的问题进行了讨论，得到了满意的答复，因此我完全自愿并慎重地签署本送检单。

申请检测者/监护人签名：　　　　　　与受检者关系：　　　　 　　日期：     　年      月     日	Comment by AutoBVT: 无需自动带出显示s


广东省中医院基因检测实验室
image1.emf
廣 東 省 中 醫 院

GUANGDONG PROVINCIAL

HOSPITAL OF TCM

廣 東 省 中 醫 院

GUANGDONG PROVINCIAL

HOSPITAL OF TCM


